
Concurso para professor substituto - UFRJ (Polo Xerém) 

GENÉTICA I 

Área: Ciências Biológicas/Genética I. 
Jornada de Trabalho: 20h. 
Remuneração Total (R$): 2.119,02 (Especialização), 2.394,74 (Mestrado), 2.752,60 
(Doutorado). 
Requisitos básicos: Graduação com no mínimo especialização. 
Inscrições: 15,16,17 e 20/06 
 Polo de Xerém - UFRJ 
 Estrada de Xerém nº27 - Xerém 
 Duque de Caxias / RJ - CEP: 25.245-390  
 Complexo Tamoio/Anexo. Setor de Pessoal. 2º andar no horário de 10:00 às 15:00 
h.  
 Telefone: (21) 2679-1018 

Edital e programas: www.xerem.ufrj.br 

 

PROGRAMA DO CONCURSO 

• Produção de proteínas recombinantes; 

• Vetores, células hospedeiras e métodos de seleção; 

• Transformação de células de animais e vegetais; 

• Expressão gênica e epigenética; 

• Genômica, proteômica e transcriptômica; 

• Ferramentas de bioinformática aplicadas à análise de genomas, proteomas e 
transcriptomas. 
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