Concurso para professor substituto - UFRJ (Polo Xerém)
GENETICAI

Area: Ciéncias Bioldgicas/Genética I.
Jornada de Trabalho: 20h.
Remuneracdo Total (R$): 2.119,02 (Especializacdo), 2.394,74 (Mestrado), 2.752,60
(Doutorado).
Requisitos basicos: Graduagdo com no minimo especializacao.
Inscri¢des: 15,16,17 e 20/06
Polo de Xerém - UFRJ
Estrada de Xerém n°27 - Xerém
Duque de Caxias / RJ - CEP: 25.245-390
Complexo Tamoio/Anexo. Setor de Pessoal. 2° andar no horario de 10:00 as 15:00

Telefone: (21) 2679-1018

Edital e programas: www.xerem.ufrj.br

PROGRAMA DO CONCURSO

Producdo de proteinas recombinantes;

Vetores, células hospedeiras e métodos de selecao;

Transformagc&o de células de animais e vegetais;

Expressdo génica e epigenética;

Gendmica, protedmica e transcriptdmica;

Ferramentas de bioinformatica aplicadas a analise de genomas, proteomas e
transcriptomas.
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